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  چكيده
بيني ارزش اصلاحي حيوانات ن پژوهش از يك مدل روزآزمون با تابعيت تصادفي براي برآورد پارامترهاي ژنتيكي، پيشدر اي

 شيردهياول  ةشير دور ةركورد روزآزمون ماهان 171360ها شامل داده. روز استفاده شد 305و برآورد روند ژنتيكي توليد شير 
در مدل . زايش داشتند 2008تا  1999هاي بار دوشش بود كه در سالسه گاو هلشتاين و 34257گله، متعلق به  96در 

 زايشسن گاو هنگام  متغير همراه، )PHYM( ماه زايش -سال ركوردگيري -گله -اثر ثابت گروه همزمان استاناستفاده شده، 
)Age( درصد ژن هلشتاين متغير همراه و )HF%( جهت درنظر گرفتن  ،ا توان سوماي لژاندر باز تابع چند جمله. شد قرار داده

 شيردهيكه  نتايج نشان داد. شداستفاده  حيوان شكل منحني شيردهي گاوها در دو سطح ژنتيكي افزايشي و محيطي دائمي
كمترين مقدار . هاي نيمه اول دوره شيردهي دارندپذيري بيشتري نسبت به ماهدوم دوره شيردهي، وراثت ةهاي نيمدر ماه
همبستگي . دست آمده ب) 20/0( شيردهيهاي هشتم و نهم و بيشترين مقدار آن براي ماه) 09/0( ماه اول پذيري دروراثت

هاي اصلاحي برآورد شده رگرسيون خطي ميانگين ارزش. كاهش يافت آنهابا افزايش فاصله بين  شيردهيهاي ژنتيكي بين ماه
 روند ژنتيكي توليد شير براي حيوانات نر و ماده به. استفاده شدروز  305بر سال زايش براي برآورد روند ژنتيكي توليد شير 

  . كيلوگرم در سال برآورد شد 45/15و  13/25ترتيب 
  
  روند ژنتيكي، گله هلشتاينرگرسيون تصادفي، روزآزمون،  :كليدي هاي واژه
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  مقدمه
- هاي اخير ميزان مصرف شير و ساير فرآوردهدر سال

منظور بنابراين به. هاي دامي در كشور در حال رشد است
-ارهاي بينتأمين نياز بازار داخلي و همچنين ورود به باز

المللي براي كسب درآمد ارزي لازم است براي افزايش 
مصرف شير در  ةسران. شودميزان توليد شير در كشور اقدام 

آن  استاندارد جهانيكه در حالي كشور خيلي پايين است
ليتر در سال است اما در  350تر در سال و در اروپا لي 240

بهبود . رسد كه بايد افزايش يابدليتر مي 89ايران به 
و افزايش ) عمودي ةتوسع( ژنتيكي عملكرد هر گاو شيرده

هاي مهم افزايش از روش) افقي ةتوسع( تعداد گاو مولد
شير و تركيبات آن  ةتغييرات توليد روزان. استتوليد شير 

تأثير شرايط فيزيولوژيكي بدن و شرايط محيطي قرار تحت 
عوامل . )Larimi and Nejati Javarami, 2002( دارد

فيزيولوژيك مؤثر بر توليد شير و تركيبات آن شامل عوامل 
آبستني،  ة، مرحلشيردهي ةسن، مرحل( ژنتيكي و غير ژنتيكي

و عوامل محيطي شامل ) …خشكي، وزن بدن و ةطول دور
حرارت  ةجغرافيايي، درج ةايش، گله، منطقسال، فصل ز

   )Nikmanesh, 2010( .استمحيط و رطوبت هوا 
هاي اصلاحي افزايش شايستگي صفات هدف برنامه

-منظور ارزيابي تأثير برنامه به. اقتصادي براي حيوانات است
هاي هاي اصلاحي در گذشته و حال لازم است كه در دوره

هاي دامي در جمعيت زماني معين، ميزان روند ژنتيكي
روند ژنتيكي قسمتي از تغيير در ميانگين . برآورد شود

هاي متوالي ناشي از تغيير در ارزش صفات توليدي در سال
-از جمله مزاياي مدل. )Sahebhonar, 2008( اصلاحي است

هاي روزآزمون عدم نياز به استفاده از ضرايب تصحيح پيش 
صله نسلي، افزايش از تجزيه و تحليل ركوردها، كاهش فا

هاي ركوردگيري، صحت ارزيابي حيوانات، كاهش هزينه
افزايش سرعت و صحت انتخاب گاو نر و انعطاف پذيري اين 

هاي روزآزمون سبب شده مزاياي مدل. استها نوع مدل
هاي منتخب در ها را مدلاين مدل پژوهشگراناست تا 

 كنند اصلاح نژاد معرفي هاي آتي ارزيابي ژنتيكي وروش
)Swalve, 1998( .  

  هاي هاي رگرسيون تصادفي عموماً براي ارزيابيمدل
  

شوند ژنتيكي صفات توليدي در گاوهاي شيري، استفاده مي
اي هاي نقطهبينيهاي چند صفتي فقط پيشدر مقابل مدل

هاي اصلاحي را براي توليد ها ارزشاين مدل. كنندارائه مي
توليد شير، در هر زمان  هيشيرد ةشير تجمعي در طول دور

بيني پيش شيردهيو توابع منحني  شيردهي ةخاصي از دور
دست آمده با مدل ه برآورد پارامترهاي ژنتيكي ب. كنندمي

رگرسيون تصادفي عموماً به توابع رگرسيوني استفاده شده 
در ساختار كوواريانس براي اثرات ژنتيكي افزايشي، محيطي 

   .)Bignardi et al., 2011( دارد بستگي دائمي و باقيمانده
اهداف اين پژوهش شامل برآورد پارامترهاي ژنتيكي 

اول  شيردهيبراي ركوردهاي روزآزمون توليد شير در دوره 
هاي ژنتيكي بين گاوهاي هلشتاين ايران، برآورد همبستگي

ركوردهاي روزآزمون توليد شير و برآورد روند ژنتيكي توليد 
  . روز بود 305شير 

  
  هامواد و روش

 171360هاي مورد استفاده در اين مطالعه شاملداده
مربوط ) سه بار دوشش( توليد شير ماهانه ركورد روزآزمون

گله در  96رأس گاو هلشتاين شكم اول در  34257به 
 2008تا 1999هاي مناطق مختلف ايران كه طي سال

منظور برآورد روند زايش داشتند، بود در اين مطالعه به
نتيكي صفت توليد شير گاوهاي هلشتاين ايران از اطلاعات ژ

آوري شده توسط مركز اصلاح نژاد دام كشور استفاده جمع
 . شده است ارائه 1ساختار فايل شجره در جدول . شد

و  Accessتوسط نرم افزارهاي  هاي اوليهدادهويرايش 
Foxpro روز يك مدلمدل آماري مورد استفاده . انجام شد 
 DXMRR برنامهبود كه توسط  با تابعيت تصادفيآزمون 

برازش و اجزاي   DFREML )(Meyer, 1998 افزارنرم
روش كوواريانس ژنتيكي و محيطي دائمي به-واريانس

در مدل . نمايي محدود شده برآورد شدندحداكثر درست
 - سال ركوردگيري-گله-مزبور اثر ثابت گروه همزمان استان

 زايشسن گاو هنگام  همراه متغير، )PHYM( زايشماه 
)Age( درصد ژن هلشتاين و متغير همراه )HF%(  قرار داده

جهت درنظر  ،اي لژاندر با توان سومجملهاز تابع چند. شد
گرفتن شكل منحني شيردهي گاوها در دو سطح ژنتيكي 

  .شدافزايشي و محيطي دائمي استفاده 
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هاي مورد اطلاعات آماري دادهساختار فايل شجره و  -1جدول

 استفاده
Table 1. Summary of pedigree structure and 

statistics information.  

Information  Statistics 

Number of animals 34257 
Number of records 171360 
Number of animals with records 19499 
Number of sires 1297 
Number of dams 16721 
Average number of daughter per sire 15. 03 
Average number of cow per herd 203. 11 
Number of base animals 14758 
Number of grand sire 555 
Number of grand dam 3081 
Number of contemporary groups 1920 

  
دار عوامل محيطي توسط نرم افزار آماري اثرات معني

(SAS 6. 0) (SAS Inst., Inc., Cary, NC, 1990) و بر 
بر اساس . )P<0. 01( اساس تجزيه واريانس بررسي شد

بيني ارزش اصلاحي گاوها براي برازش مدل مذكور، پيش
  . آمددست ه شيردهي ب مختلف روزهاي

شــده در پــژوهش  تابعيــت تصــادفي اســتفاده در مــدل
 DFREMLافزار هاي ارثي روزآزمون توسط نرمحاضر، ارزش

هـاي  بـه ارزش  آنهامستقيماً محاسبه شدند و پس از تبديل 
روز، جهت محاسبه روند ژنتيكي توليـد شـير    305اصلاحي 

همچنــين در مــدل . روز مــورد اســتفاده قــرار گرفــت 305
اسـت،   تابعيت تصادفي كه معادل با مـدل تـابع كوواريـانس   

در سـطح   آنهـا واريانس ضرائب و همچنين كوواريانس بـين  
. شـود ژنتيكي و محيطي دائمي به طور مستقيم برآورد مـي 

 .SPSS )SPSS 16. 0 Incافـزار آمـاري    بـا اسـتفاده از نـرم   

Chicago, Illinois, USA, 2004( مربــوط بــه  محاســبات
مـدل آمـاري   . شـد روز انجام  305برآورد روند ژنتيكي شير 

ــ ــن  م ــتفاده در اي ــژوهشورد اس ــر   پ ــورت زي ــه ص ــودب .ب
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  برآورد روند ژنتيكي

هاي اصلاحي ها و محاسبه ارزشپس از تجزيه و تحليل داده
توليد طور همزمان، روند ژنتيكي صفت حيوانات نر و ماده به

ها با استفاده  طور جداگانه براي نرها و مادهروز به 305شير 
 از تابعيت ميانگين ارزش اصلاحي بر سال زايش توسط

كه پس از صورت بدين .برآورد شد SPSSافزار آماري  نرم
ها در هر سال، تابعيت محاسبه ميانگين ارزش اصلاحي ماده

ن روند ارزش اصلاحي ماده نسبت به سال زايش به عنوا
 ها و در نرها با استفاده از تابعيت وزنيژنتيكي ماده

ميانگين ارزش اصلاحي ) برحسب تعداد گاوها در هر سال(
. شدبيني شده بر سال زايش دخترانشان برآورد پيش
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  نتايج و بحث

 2هاي مورد اسـتفاده در جـدول   ي دادههاي آمارويژگي
با توجه به مقادير اين جدول، ميانگين شير . ارائه شده است

اول معادل  شيردهيتوليدي براساس ماه زايش در كل دوره 
بيشـترين و كمتـرين مقـدار    . شـد كيلوگرم بـرآورد   63/29

 06/30ترتيـب در مـاه دوازدهـم    ميانگين شير توليـدي بـه  
دست آمد كـه از  ه كيلوگرم ب 22/29م كيلوگرم و ماه يازده

همچنين بيشـترين و  . )P<0. 01( دار بودلحاظ آماري معني
كمترين مقدار انحراف معيـار بـراي صـفت توليـد شـير بـه       

 75/6( و چهـارم ) كيلـوگرم  45/7( هاي هفتمترتيب در ماه
  . دست آمده ب) كيلوگرم

ر بيشترين و كمترين مقدار ميانگين شي 1شكل با توجه به 
مشاهده  شيردهيترتيب در ماه سوم و دهم دوره توليدي به

. شد
  

  آمار توصيفي ركوردهاي روزآزمون توليد شير بر اساس ماه زايش -2جدول
Table 2. Descriptive statistics of the data set for daily milk yield at different months of calving.  

Calving month Mean (Kg) N S. D Minimum Maximum Range 
1 29. 55 13095 7. 28 1. 50 75. 60 74. 10 
2 29. 60 14012 7. 14 1. 20 69. 00 67. 80 
3 29. 56 13902 6. 92 2. 30 72. 00 69. 70 
4 29. 76 14197 6. 75 5. 80 64. 40 58. 60 
5 29. 28 15644 7. 19 3. 30 58. 00 54. 70 
6 29. 67 15510 7. 00 . 60 62. 00 61. 40 
7 30. 03 14939 7. 45 1. 50 61. 00 59. 50 
8 29. 92 14335 7. 27 1. 50 64. 00 62. 50 
9 29. 50 13921 7. 12 . 80 69. 00 68. 20 

10 29. 47 14607 7. 21 1. 20 64. 40 63. 20 
11 29. 22 14244 7. 17 2. 10 64. 80 62. 70 
12 30. 06 12954 7. 32 1. 20 72. 60 71. 40 

Total 29. 63 171360 7. 16 . 60 75. 60 75. 00 
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ر روزآزمون تغييرات واريانس ژنتيكي افزايشي توليد شي -2 شكل
 هاي مختلف شيردهيدر ماه) مجذور كيلوگرم(

Fig .2. Changes of additive genetic variance (VG) 
(Kg2) for lactation stages. 
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  پارامترهاي ژنتيكي

تغييرات واريانس ژنتيكي افزايشي  ةدهندنشان 2شكل 
 طور به. است شيردهيهاي مختلف شير روزآزمون در ماه

كلي در پژوهش حاضر، واريانس ژنتيكي افزايشي شير 
بزرگتر از واريانس ژنتيكي  شيردهيدوم  ةروزآزمون در نيم

كه  است شيردهياول دوره  ةافزايشي برآورد شده براي نيم
دوم  ةاين واقعيت است كه گاوها در نيم ةدهند نشان

براي صفت مزبور داراي تنوع ژنتيكي بيشتري  شيردهي
در اين پژوهش واريانس ژنتيكي افزايشي ناهمگني . هستند

براي توليد شير روزآزمون مشاهده  شيردهي ةدر طول دور
ه توسط ساير شد كه چنين نتايجي در تحقيقات انجام شد

 Bignardi et al., 2009; Santellano-Estrada(پژوهشگران 
et al., 2008; Strabel et al., 2005; López-Romero and 

Carabaño, 2003; Kettunen et al., 2000; )Olori et al. 
,1999 and Rekaya et al., 1999 دست آمده نيز ب .  

 ةدهند اننش 3 شكلمقادير واريانس محيطي دائمي در 
طور دائم بر تنوع ناشي از عوامل محيطي است كه به

حداكثر واريانس محيطي دائمي . گذارندركوردها اثر مي
و  )مجذور كيلوگرم 84/25( شيردهياول دوره  براي ماه

 36/15( هاي سوم و چهارمحداقل مقدار آن براي ماه
  . دست آمده ب )مجذور كيلوگرم
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محيطي دائمي توليد شير روزآزمون  تغييرات واريانس - 3 شكل

 هاي شيردهي مختلفدر ماه) مجذور كيلوگرم(
Fig. 3. Estimated permanent environmental variance 

(VPE) for lactation stages.  
  

براي  شيردهيواريانس محيطي ناهمگني در طول دوره 
دست آمد كه مشابه نتايج ساير ه توليد شير روزآزمون ب

ي است كه در مورد واريانس ژنتيكي افزايشي نيز انپژوهشگر
  .شدبيان 

پذيري توليد شير روزانه در مقادير وراثت 3در جدول 
ترين پايين. نشان داده شده است شيردهيهاي مختلف ماه

و بالاترين مقدار ) 09/0( اول پذيري براي ماهمقدار وراثت
 ستبه د) 20/0( هاي هشتم و نهم شيردهيآن براي ماه

با آناليز ركوردهاي روزآزمون  پژوهشگرانبعضي از . آمد
توليد شير براساس مدل رگرسيون تصادفي، حداكثر ميزان 

پذيري صفت توليد شير را مشابه نتايج اين پژوهش وراثت
 Olori et( گزارش كردند شيردهيدر هشتمين ماه دوره 

al., 1999 and Gengler et al., 1999( .ه دست آمده نتايج ب
- كلي ميانگين وراثت طوراز اين پژوهش نشان داد كه به

تر از كوچك شيردهياول دوره  ةپذيري شير روزانه در نيم
دوم آن  ةدست آمده براي نيمه پذيري بميانگين وراثت
پذيري بالاتر صفت توليد شير دهنده وراثتاست كه نشان

   .است شيردهيدر نيمه دوم دوره 
بين  3تگي ژنتيكي در جدول با توجه به مقادير همبس

شود كه در مورد ، مشاهده ميشيردهيهاي مختلف ماه
هاي صفت توليد شير، حداكثر همبستگي ژنتيكي بين ماه

و ميزان اين پارامتر اغلب به موازات  استمجاور  شيردهي
 طورييابد به ين روزهاي آزمون كاهش ميافزايش فاصله ب

. استور از هم پايين د شيردهيهاي كه مقدار آن بين ماه
چنين روندي توسط اكثر مطالعات انجام شده براساس 

هاي مختلف روزآزمون كه به بررسي همبستگي بين مدل
 Bignardi) اند، گزارش شده استپرداخته شيردهيروزهاي 

et al., 2009; Santellano-Estrada et al., 2008; Strabel 
et al., 2005; López-Romero and Carabaño, 2003; 
Kettunen et al., 2000; Olori et al., 1999; Jamrozik 
and Scheaffer,1997; Veerkamp and Goddard, 1998 

and Rekaya et al., 1999 .(  
هاي مختلف هاي ژنتيكي برآورد شده بين ماههمبستگي

به در اين پژوهش همه مثبت بودند كه با نتايج  شيردهي
 Santellano-Estrada(هشگران پژوآمده توسط بعضي  دست

et al., 2008 and Kettunen et al., 2000 ( مطابقت دارد
پژوهشگران دست آمده توسط ساير ه ولي با نتايج ب

)Bignardi et al., 2009; Strabel et al., 2005; López- 
Romero and Carabaño, 2003 and Pool and 

Meuwissen, 2000 (بين  اهاي ژنتيكي ركه همبستگي
بعضي از مراحل شيردهي منفي گزارش كردند، مطابقت 

همبستگي ژنتيكي ندارد لازم به ذكر است روند تغييرات
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  *شيردهيهاي مختلف وراثت پذيري و همبستگي ژنتيكي بين ماه -3جدول 

Table 3. Estimates of genetic correlations (lower diagonal) and heritabilities (on diagonal) between test-day milk 
yield at different stages of lactation.  

Month of lactation 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 
1 0. 09 
2 0. 74 0. 10 
3 0. 56 0. 93 0. 13
4 0. 46 0. 85 0. 97 0. 15 
5 0. 41 0. 78 0. 94 0. 99 0. 17
6 0. 39 0. 75 0. 91 0. 97 0. 99 0. 19 
7 0. 39 0. 71 0. 87 0. 94 0. 97 0. 99 0. 19 
8 0. 40 0. 68 0. 84 0. 91 0. 94 0. 97 0. 99 0. 20 
9 0. 41 0. 66 0. 79 0. 86 0. 90 0. 94 0. 97 0. 99 0. 20 

10 0. 42 0. 63 0. 74 0. 80 0. 85 0. 89 0. 93 0. 96 0. 99 0. 19 
* Diagonal elements are heritabilities and non- diagonals are genetic correlations among lactation months 
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در ) ذور كيلوگرممج( تغييرات واريانس باقيمانده - 4 شكل
 مختلف شيردهيهاي  ماه

Fig. 4. Estimated residual variances (kg2) at different 
stages of lactation.  

  
كه توسط اين پژوهشگران گزارش شد، مشابه روند حاصل 

هاي شده در پژوهش حاضر است كه افزايش فاصله بين ماه
  .شيردهي با كاهش همبستگي بين آنها همراه بود

بيشترين و كمترين مقـدار واريـانس    4 شكلبا توجه به 
ترتيـب بـراي   باقيمانده براي صفت توليد شير روزآزمون بـه 

ــه دســتهــاي دوم و اول مــاه  پژوهشــگرانبعضــي . آمــد ب
بيشترين مقدار واريانس باقيمانده را در ابتدا و انتهـاي دوره  

و  )Pool) and Meuwissen, 2000گزارش كردنـد  شيردهي
ديگر حداكثر مقـدار واريـانس باقيمانـده را در اوايـل     بعضي 
  . (Strabel et al., 2005) مشاهده كردند شيردهيدوره 

  
  
  
  

  

 برآورد روند ژنتيكي
هاي اصلاحي حيوانات با اسـتفاده از  پس از برآورد ارزش

مدل روزآزمون با تابعيت تصادفي، روند ژنتيكي با استفاده از 
هــا بــر ســال زايــش دام تابعيــت ميــانگين ارزش اصــلاحي

 روز 305روند ژنتيكي برآورد شده توليد شـير  . محاسبه شد
-2008 هـاي در سـال ) دختـران ( براي حيوانات نـر و مـاده  

  . ارائه شده است 4 در جدول1999
  

براي ) كيلوگرم( روند ژنتيكي صفت توليد شير -4جدول 
 حيوانات نر و ماده

Table 4. Genetic trend of milk yield (Kg) for males 
and females.  

Genetic trend (Kg)Sex 
25. 13 Males 
15. 45Females (daughters) 

 
 13/25ترتيـب  ها بهمقدار روند ژنتيكي براي نرها و ماده

كيلوگرم در سال برآورد شد كـه از لحـاظ آمـاري     45/15و 
طـور  اين بـدان معناسـت كـه بـه    . )P<0.05(است دار معني

زش ژنتيكي گاوهاي نر و ماده بـراي توليـد شـير    متوسط، ار
و  13/25انـدازه  ترتيـب بـه  روز در هر سال زايـش، بـه   305
تغييرات رونـد  . كيلوگرم در سال افزايش يافته است 45/15

براي حيوانات نـر   1999- 2008هاي زايش ژنتيكي در سال
  . نشان داده شده است 6و  5هاي شكلو ماده در 
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Fig. 6. Genetic trend of milk yield for males 
 
 

)(Dadpasand, 1999  روند ژنتيكي را براي مقدار شير
و براي كل جمعيت  95/7ها ، در ماده37/17در نرها 

. كيلوگرم با استفاده از آناليز دو صفته برآورد كرد 48/12
)Razmkabir, 2005(  را به ترتيب روند ژنتيكي و فنوتيپي

. كيلوگرم گزارش كرد 28/122و  84/33براي مقدار شير 
 49/35علاوه وي روند ژنتيكي را براي مقدار شير در نرها به

 (Saghi, 2002). كيلوگرم گزارش كرد 15/32ها و در ماده
روند ژنتيكي صفت توليد شير را با استفاده از آناليز چند 

كيلوگرم گزارش  26/21برابر  DFREMLصفته و الگوريتم 
روند ژنتيكي و فنوتيپي صفت  Naeeimipour, 2005). (كرد

كيلوگرم در  962/139و  287/9توليد شير را به ترتيب 

تغيير . گاوهاي نژاد هلشتاين استان خراسان گزارش كرد
 339سالانه در ميانگين ژنتيكي افزايشي براي مقدار شير، 

 Elzo et). شدكيلوگرم در گاوهاي هلشتاين شيلي گزارش 

al., 2004)  7/53ميزان روند ژنتيكي براي مقدار شير 
 Weller) كيلوگرم در سال براي گاوهاي هلشتاين توسط

and Ezra, 2004)   هاي كه مدليي از آنجا. شدبرآورد
روز  305تري نسبت به مدل هاي دقيقروزآزمون، مدل

 استفاده از مدل مورد استفاده در اين پژوهش در هستند،
 پژوهشگرانروز كه توسط ساير  305هاي مقايسه با مدل

تري جهت دست آوردن نتايج دقيقه انجام پذيرفت، سبب ب
  .روند ژنتيكي شد ةمحاسب



   1391بهار / اوله شمار/ سال اول/ تحقيقات توليدات دامي                                                                                               16
 

در اين پژوهش علت افزايش ميانگين ارزش ژنتيكي 
بالا  2006صفت توليد شير در دو جنس نر و ماده در سال 

علت كاهش روند ژنتيكي . استبودن بازده توليد مثلي 
را  2006صفت توليد شير در دو جنس نر و ماده در سال 

اصلاحي  توان عواملي نظير آميزش حيوانات نر با ارزشمي
نامطلوب از لحاظ ژنتيكي با حيوانات ماده با ارزش اصلاحي 

علت كامل نبودن ركوردهاي پايين، كاهش تعداد ركوردها به
آوري شده در آخرين سال ركوردگيري جهت استفاده جمع

در اين پژوهش، عدم استفاده از پايه ژنتيكي، اثر متقابل 
وصاً در ژنوتيپ و محيط، پايين بودن شدت انتخاب مخص

ها و پايين بودن بازده توليدمثلي و دقيق نبودن ثبت ماده
  . )Dadpasand, 1999( مشاهدات دانست

  
  
  

   كلي گيرينتيجه
 شيردهي منحني اعمال دليلبه تصادفي رگرسيون مدل

 ،دو سطح ژنتيكي افزايشي و محيطي دائمي در حيوانات
 و هاميان روزآزمون ژنتيكي همبستگي گرفتن درنظر

 شده برآورد ركورد مقابل در واقعي ركوردهاي از ستفادها

آزمون  روز ركوردهاي ترارزيابي دقيق براي تواندمي روز 305
  . گيرد قرار استفاده مورد

  
  سپاسگزاري

هاي مورد استفاده در اين پژوهش، توسط مركز داده
وسيله مؤلفان بدين. نژاد دام كشور ارائه شده است اصلاح

درداني و تشكر خود را از مسئولين محترم مقاله مراتب ق
  . نماينداين مركز اعلام مي
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Abstract 

In this research a random regression test day model was used to estimate genetic parameters and 
genetic trend for 305-day milk yield in Iranian Holsteins. A total of 171360 monthly test day milk 
records obtained from 34257 first lactation Iranian Holstein cattle (three times a day milking) 
distributed in 96 herds and calved from 1999 to 2008, were used. The fixed effects of province-herd- 
year-season of test day as contemporary group and age at calving and Holstein gene percentage as 
covariates were fitted in the model of analysis. Orthogonal Legendre polynomial up to order 3 was 
implemented to take account of genetic and environmental aspects of milk production over the course 
of lactation. The results showed that average of heritability estimates for the second half of lactation 
period was higher than that of the first half. The heritability estimate for the first month was lowest 
and for the eighth and ninth months of the lactation were the highest compared to the other months of 
lactation. The genetic correlations between monthly test day records decreased by increasing the 
distances between months of lactation. Linear regression of estimated breeding values on calving year 
was used to estimate genetic trend. Estimated genetic trends for sires and dams for milk yield were 
25.13 and 15.45 kg per year, respectively. In this research, genetic trends were estimated by a random 
regression test day model; therefore using this method is the exact way to take account of genetic trend 
rather than the other ways.  
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